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Relazione scientica sul programma di ricerca Short Term Mobility presso il CIGB, L’Avana, Cuba, svoltosi

dal 18 febbraio al 12 marzo 2018.

Visualizzazione e simulazione al computer di processi biotecnologici

Il periodo irascorso all’Avana  ឩtba  è siaio frtttoso soto itt gli aspet.
Contat con  il  Centro  di  Ingegneria  Genetca  e  Biotecnologie  (CIGB  )[1].  Il  ឩeniro  è  siaio
l’inierloctiore  principale  del  progeto  in  partcolare  nelle  persone  di  Javier  Gonzales  Vivian
Hteria e Glay ឩhinea. ឩon loro abbiamo approfondiio aspet sia di vistalizzazione che di virologia.
In partcolare  i colleghi ctbani sono impegnat in tna ricerca  ormai da molt anni  relatva al virts
Dengte (DV) [2]. Dengte  tn virts diftso in itte le aree iropicali e stbiropicali  irasmesso dalla
zanzara  ptò provocare efet anche gravi  compresi encefaliie  emorragia diftsa e morie in tna
percenitale signifcatva di casi (2% delle seconde infezioni). La dinamica di infezione  la complessa
immtnologia  i passaggi di prodtzione e diftsione nel ftsso sangtigno son oggeto di sitdi iniensi
in  itto il  mondo.  I  colleghi  ctbani  hanno svolio ricerche che hanno poriaio ad identfcare il
recetore celltlare per il virts Dengte [3]  e qtindi sono in grado di proporre tn modello della
dinamica di infezione che ptò essere sitdiaio sia in viiro che in sisiemi di simtlazione  basat st
modelli  qtali- e qtantiatvi [4]. St qtesia modellistca si fonda la collaborazione proposia  che
coinvolge anche il secondo inierloctiore coniataio dtranie il periodo di soggiorno all’Avana.
La Universidad de Ciencias Informatcas (UCI) [5]  ptr essendo relatvamenie giovane (ft istitiia
nel 2002)  è ira i fori all'occhiello del sisiema di isirtzione stperiore ctbano  noioriamenie di alio
livello in itt i campi. Olire a servire più di 15mila sitdent  è impegnaio in servizi di sviltppo e
servizi sia softare che hardtare (soprattto Open Sotrce e Softare Libero)  per esempio in
ambiio  medico  ed  epidemiologico  con  l’elaborazione  di  tna  scheda  saniiaria  nazionale  che
permete di segtire i pazient in qtalsiasi sirtttra del paese  e con sisiemi di gestone ed analisi di
immagini  di  origine  biomedico-sperimeniale.  Il  ceniro  VERTEX  [6]  dedicaio  allo  sviltppo  di
ambient inieratvi  3D  direto  da   Lombera  Rodrigtez  si  è  dimosiraio  inieressaio  alla
collaborazione con noi ed anche con il ឩIGB  con cti già è in ato tno sitdio congitnio. Per qtanio
rigtarda il  progeto di  vistalizzazione  i  colleghi  ctbani hanno manifesiaio tn forie inieresse a
conoscere  per poierlo ttlizzare  ampliare ed aggiornare  il programma sviltppaio da noi al ឩNR 
BioBlender [7-9]. 

In atesa di tn accordo formale di collaborazione  e della possibiliià di proporre proget di ricerca
specifci in risposia a specifche ‘call for applicatons’  emessa da qtalsiasi enie erogaiore di fondi
per ricerca medica  scientfca e iecnologica  abbiamo concordaio di poriare avant  con le poche
risorse disponibili  tna prima fase di verifca della fatbiliià  e di progetazione più approfondiia. I
ire ent (ឩNR  UឩI e ឩIGB) hanno proposio diversi ‘agreemeni papers’ che  benché formalmenie
diversi  nella  sosianza  sono  per  il  momenio  delle  semplici  dichiarazioni  di  inient  visio  che  i
proget detagliat  nonché i fondi per attarli  andranno preparat in tn secondo momenio  in
risposia  alle  disponibiliià  e  richiesie  dei  vari  ent fnanziaiori.  I  stddet doctment sono  al
momenio  itt nelle  mani  degli  organi  dirigent delle  ire  istitzioni  di  ricerca  coinvolie  nella
speranza che almeno qtesio passo formale possa essere poriaio a iermine in iempi rapidi.  In
segtiio sarà possibile sviltppare il lavoro vero e proprio nell’inieresse di itt e ire gli organismi 
nonché della saltie delle popolazioni esposie ad infezione da virts Dengte.
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