Relazione scientifica sul programma di ricerca Short Term Mobility presso il CIGB, LAvana, Cuba, svoltosi
dal 18 febbraio al 12 marzo 2018.

Visualizzazione e simulazione al computer di processi biotecnologici

Il periodo trascorso all’Avana, Cuba, € stato fruttuoso sotto tutti gli aspetti.

Contatti con il Centro di Ingegneria Genetica e Biotecnologie (CIGB )[1]. Il Centro e stato
I'interlocutore principale del progetto, in particolare nelle persone di Javier Gonzales, Vivian
Huerta e Glay Chinea. Con loro abbiamo approfondito aspetti sia di visualizzazione che di virologia.
In particolare, i colleghi cubani sono impegnati in una ricerca, ormai da molti anni, relativa al virus
Dengue (DV) [2]. Dengue, un virus diffuso in tutte le aree tropicali e subtropicali, trasmesso dalla
zanzara, puo provocare effetti anche gravi, compresi encefalite, emorragia diffusa e morte in una
percentuale significativa di casi (2% delle seconde infezioni). La dinamica di infezione, la complessa
immunologia, i passaggi di produzione e diffusione nel flusso sanguigno son oggetto di studi intensi
in tutto il mondo. | colleghi cubani hanno svolto ricerche che hanno portato ad identificare il
recettore cellulare per il virus Dengue [3], e quindi sono in grado di proporre un modello della
dinamica di infezione che pu0 essere studiato sia in vitro che in sistemi di simulazione, basati su
modelli quali- e quantitativi [4]. Su questa modellistica si fonda la collaborazione proposta, che
coinvolge anche il secondo interlocutore contattato durante il periodo di soggiorno all’Avana.

La Universidad de Ciencias Informaticas (UCI) [5], pur essendo relativamente giovane (fu istituita
nel 2002), & tra i fiori all'occhiello del sistema di istruzione superiore cubano, notoriamente di alto
livello in tutti i campi. Oltre a servire piu di 15mila studenti, & impegnato in servizi di sviluppo e
servizi sia software che hardware (soprattutto Open Source e Software Libero), per esempio in
ambito medico ed epidemiologico, con l'elaborazione di una scheda sanitaria nazionale, che
permette di seguire i pazienti in qualsiasi struttura del paese, e con sistemi di gestione ed analisi di
immagini di origine biomedico-sperimentale. Il centro VERTEX [6], dedicato allo sviluppo di
ambienti interattivi 3D, diretto da Lombera Rodriguez, si € dimostrato interessato alla
collaborazione con noi ed anche con il CIGB, con cui gia € in atto uno studio congiunto. Per quanto
riguarda il progetto di visualizzazione, i colleghi cubani hanno manifestato un forte interesse a
conoscere, per poterlo utilizzare, ampliare ed aggiornare, il programma sviluppato da noi al CNR,
BioBlender [7-9].

In attesa di un accordo formale di collaborazione, e della possibilita di proporre progetti di ricerca
specifici in risposta a specifiche ‘call for applications’, emessa da qualsiasi ente erogatore di fondi
per ricerca medica, scientifica e tecnologica, abbiamo concordato di portare avanti, con le poche
risorse disponibili, una prima fase di verifica della fattibilita, e di progettazione piu approfondita. |
tre enti (CNR, UCI e CIGB) hanno proposto diversi ‘agreement papers’ che, benché formalmente
diversi, nella sostanza sono per il momento delle semplici dichiarazioni di intenti, visto che i
progetti dettagliati, nonché i fondi per attuarli, andranno preparati in un secondo momento, in
risposta alle disponibilita e richieste dei vari enti finanziatori. | suddetti documenti sono al

momento tutti nelle mani degli organi dirigenti delle tre istituzioni di ricerca coinvolte, nella
speranza che almeno questo passo formale possa essere portato a termine in tempi rapidi. In
seguito sara possibile sviluppare il lavoro vero e proprio nell’interesse di tutti e tre gli organismi,
nonché della salute delle popolazioni esposte ad infezione da virus Dengue.
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